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摘　要 : 轮状病毒是重要的水介传播病原体 ,其感染性强 ,稳定性高 ,

是水环境中危害严重的病原微生物 ,快速、准确地检测水环境中的轮

状病毒对于控制疾病爆发和保障水质公共卫生安全极为重要。本文

系统介绍了水环境中病毒浓集方法、核酸提取方法以及分子生物学检

测方法 ,综述了水中轮状病毒浓集和分子生物学检测方法的研究进

展 ,并探讨了分子生物学方法在检测水环境中轮状病毒存在的问题及

发展趋势。
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0　引　言

通过水传播的病原微生物是危害人类健康和生态安全的

重大隐患 , 全世界约有 1/ 4的疾病是由水中病原微生物直接

或间接引起的[1 ]。轮状病毒是水环境中广泛存在的病原微生

物之一 ,主要来自人和动物的排泄物 [2 ]。在全球范围内 ,轮状

病毒是引起腹泻最主要的原因 ,每年因水传播轮状病毒造成

腹泻人数约为 1111 亿 ,死亡人数高达 44 万[3 ]。我国秋冬季

节 50 %～60 %的婴幼儿腹泻都是由轮状病毒引起的[4 ]。同

时 ,轮状病毒还可以感染动物 ,是动物病毒性腹泻的主要原

因[5 ]。这些轮状病毒进入水环境中后 ,在相当长的时间里仍

保持较高的传染性和致病性 ,常规的水处理和消毒工艺不能

完全将其去除和灭活[6 ]。已有众多研究者在污水[7 ]、地表

水[8 ]、地下水[9 ]以及饮用水[10 ]中检测出轮状病毒。因此 ,快

速准确检测水环境中的轮状病毒 ,对于降低轮状病毒感染风

险 ,预防、控制轮状病毒疾病爆发流行 ,保障水质安全具有十

分重要的意义。

水环境中轮状病毒检测的传统方法是细胞培养法。这种

方法操作复杂 ,所需时间长 ,特异性不强 ,而且还需要专门的

实验室和技术人员 ,限制了其在水质管理中的广泛应用。近

年来 ,分子生物学技术的迅速发展为及时诊断与分析水中种

类多样化的病原微生物提供了有效手段 ,呈现灵敏、特异、快

速等特点 ,成为水环境中病原微生物检测的研究热点。本文

将综述目前国内外利用分子生物学方法检测水环境中轮状病

毒的研究进展 ,并探讨其存在的问题及发展趋势。

1　轮状病毒分子生物学特征

轮状病毒 ( Rotavirus , RV)隶属于呼肠孤病毒科 ( Reoviri2

dae)轮状病毒属。成熟完整的 RV粒子在电镜下呈球型 ,车轮

状 ,为 20面立体对称形 ,直径 60～80 nm ,无包膜 ,具有 3层蛋

白质衣壳结构 (包括核心、内衣壳和外衣壳)。内衣壳的壳粒

沿病毒边缘呈放射状排列 ,形同车轮辐条 ; 外衣壳薄而光滑 ,

包绕内衣壳 ,类似车辕。同时具备内外双层衣壳的 RV才具

有感染性 ,这是因为双层衣壳中含有聚合酶和其他一些能产

生 mRNA的酶[11 ]。

RV为双链 RNA病毒 ,含有 11个分阶段的基因片断。每

个 RNA片段各编码 1种蛋白 ,包括 6种结构蛋白 (VP1、VP2、

VP3、VP4、VP6、VP7)和 5 种非结构蛋白 (NSP1、NSP2、NSP3、

NSP4、NSP5) ,其中 VP4经胰蛋白酶裂解后可产生具有增强病

毒感染性的 VP5和 VP8 ,随后通过细胞膜进入胞浆中复制。

VP4和 VP7二者均为糖蛋白 ,是主要的致病基因。根据 VP4

和 VP7基因和抗原性的差异 ,将 RV分为不同的血清型 ,分别

为 P和 G血清型[12 ,13 ]。我国一项调查显示 G1～3为常见的

血清型[11 ]。根据轮状病毒 VP6抗原性的差异 ,将 RV分为 A

～G 7个组。感染人类的 RV主要有 A、B、C ,其中 ,A组 RV是

秋冬季婴幼儿腹泻最重要病原体 ; B组 RV由我国学者洪涛

等发现 ,主要感染青壮年 ,1980—1982年在我国曾造成大规模

暴发性腹泻流行 ,造成 100多万人感染 ,数万人死亡 ; C组 RV

主要感染青少年 ,主要引起散发流行 [14 ]。

2　水中轮状病毒检测的前处理技术

水中病毒浓度较低 ,需要经过浓缩富集等前处理后方可

检出。目前 ,研究较多 ,应用较广泛的前处理方法有以下几

种。

211　滤膜吸附法

常用的滤膜有表面带正电荷和负电荷的两种。在使用尼

龙膜、硝酸纤维膜等负电荷滤膜时需多价阳离子 (如 Al3 + 、

Mg2 + )和低 pH值条件 (通常为 315) ,使滤膜表面带正电荷 ,从

而吸附带负电荷的病毒 ; 而在使用正电荷滤膜时则可直接从

水中吸附病毒 ,再用洗脱液洗脱病毒。常用的洗脱液根据作

用方式不同有两类 : 一类是改变吸附特性的物质 ,如甘氨酸、

三氯醋酸及 EDTA等 ; 另一类是和病毒竞争吸附位点的蛋白

类物质 ,如牛肉提取液 (BE)等。在使用这两类洗脱液时 ,都

需要将水样调节到较高的 pH值 ,以减少病毒和吸附剂之间

的静电作用[15 ,16 ]。Ohgaki 等[17 19 ]利用正电荷滤膜法富集地

表水、饮用水及海水中的各种肠道病毒 ,回收效果较好 ,效果

较为稳定。Mehnert等[20 ]使用滤膜吸附 - 牛肉提取液洗脱法

浓集污水和河水中的轮状病毒 ,然后用MA - 104细胞培养法

检测 ,测得其回收率为 68 %～88 %。

基于滤膜吸附洗脱法发展起来的阳电荷多褶滤筒 ,具有

操作简单 ,病毒回收率高等特点 ,美国环保局推荐它作为暂定

的标准方法 ; 但是这种方法价格昂贵 ,而且处理浊度较大的

水样时易堵塞。

212　固体颗粒吸附法

将荷电树脂、玻璃粉、羟磷灰石、磁性氧化铁和硅藻土等

固体颗粒装柱 ,水样流动过柱 ,再用小体积洗脱液洗脱被吸附

的病毒 ,洗脱后得到浓缩样品。Li等 [21 ]利用自主研制的新型

阳电荷粒状滤材 ,浓缩水中病毒指示微生物 f2噬菌体 ,平均

回收率达 85 % ; 从体积较小的饮用水样品 (012～115 L)和体

积较大的饮用水样品 (30～100 L)中浓集脊髓灰质炎病毒 ,回
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收率分别为 96 %和 8817 %。此方法的优点是水样的体积、

pH、温度、浊度和有机物对回收率影响不明显 ,而且不需要对

水样进行酸化和加入多价的阳离子盐 ,亦不需要昂贵的仪器 ,

回收率较高 ,是从体积较大和浊度较高的水样中浓集病毒的

有效方法。

213　免疫捕获法

免疫捕获法是利用抗体和抗原特异性结合的原理 ,将高

特异性的纯化抗体交联于层析材料上 ,装填成柱 ,或将抗体包

被于磁珠表面 ,形成免疫磁珠。被测水样流过柱或与免疫磁

珠搅拌后 ,用洗脱液洗脱 ,即可得到纯度很高的被检测病

毒[22 24 ]。该方法能有效去除各种干扰物质 ,灵敏度极高 ,操

作相对简单 ,而且具有良好的兼容性 ,可以很容易与各种检测

方法相结合。Casas等[24 ]利用聚乙二醇沉淀法 (PEG)初次富

集 ,利用免疫捕获法二次富集污水中的轮状病毒和脊髓灰质

炎病毒等 ,然后利用 RT2PCR方法检测。结果表明 ,这种富集

方法可以有效消除污水中的 PCR检测抑制剂。有研究者把

免疫磁珠分离技术 ( Immunomagnetic Bead2based Separation ,

IMS)与 PCR技术结合在一起 ,发展了 IMS2PCR技术 ,提高了

PCR检测的效率和准确性。Thompson等[25 ]利用 IMS与 PCR

及 Real2time PCR结合 ,检测水环境中的病原微生物。结果表

明 ,这些检测方法的敏感程度比常规 PCR检测增加约 8～

2 000倍。免疫捕获技术的难点是制备高性能的固相载体和

病原微生物的特异性抗体 ,如制备均一球形超顺磁性且易于

结合蛋白的磁珠。在国外多为专利产品且价格昂贵 ,国内对

免疫磁珠技术的研究刚刚起步。

3　轮状病毒的分子生物学检测技术

在利用分子生物学方法检测水环境中病毒时 ,首先要提

取其核酸 ,再对其核酸进行基于不同原理和技术的分子生物

学检测及分析。

311　轮状病毒 RNA的提取

轮状病毒是双链 RNA病毒 ,提取 RNA是检测水中轮状

病毒非常关键的一步。获得较为完整的 RNA应避免提纯过

程中内源及外源性的核糖核酸酶 ( RNase) 对 RNA 降解。

RNase广泛存在于自然环境中且不易变性失活 ,因此 ,提取纯

度和完整性都满足分子生物学操作的 RNA分子是其难点。

采取强烈抑制 RNase 是防止 RNA降解的有效方法。硫氰酸

胍是已知作用最强的蛋白变性剂 ,它在裂解细胞释放 RNA的

同时能迅速使 RNase失活 ,避免 RNA和蛋白质被降解。但是

对于水环境样品 ,在水样浓缩的同时 ,水中存在的各种可能抑

制酶催化反应的物质也被浓缩 ,因此 ,还需要对提取的 RNA

进行纯化。

近年来发展了很多商品化的试剂或试剂盒 ,操作简单 ,提

取效果较好 ,但是价格相对昂贵 ,主要有 3种 : 1) Trizol法 ,其

主要成分是酚和异硫氢酸胍的混合液 ,用于组织和细胞总

RNA的提取时能保持 RNA的完整性 ; 2)柱层析纯化法 ,采用

Sephadex、CC41纤维素等层析材料 ,在特定的离子浓度下 ,可

以吸附或洗脱核酸 ,快速去除杂质 ,纯化浓缩核酸样品 ; 3)抗

原捕获法 ,采取交联或包被于固相上的特异抗体与病毒抗原

结合 ,经洗涤 ,更换缓冲液 ,直接加热裂解病毒 ,获得纯度很高

的核酸[26 ]。

312　基于 PCR技术检测水中轮状病毒

聚合酶链式反应 (Polymerase Chain Reaction ,PCR)是一种

在体外迅速扩增特异 DNA或 RNA片断的方法。该技术具有

灵敏、快速、特异等优点 ,其扩增产物可用于克隆、测序等基因

研究 ,为快速检测 RV这样难于培养的病毒提供了一个强有

力的手段[27 ,28 ]。由于 RV是双链 RNA病毒 ,其检测的经典

PCR技术是逆转录 PCR(RT2PCR) ,即先将被检测样品的 RNA

逆转录为 cDNA ,然后以 cDNA为模板进行 PCR扩增 ,通过检

测 PCR特异性的扩增产物来检测 RV。RT2PCR一般为定性检

测。Brassard等[29 ]利用带正电荷的膜浓集泉水中的病毒 ,利

用 RT2PCR 方法检测其中的 RV 等病毒 ,最低可检测 10 - 3

TCID50/ mL的 RV。

为了提高检测的灵敏性和特异性 ,发展了 RT 巢式 PCR

(RT2nested2PCR)。该方法通过两次连续扩增放大 ,显著提高

了检测的灵敏度和特异性。RT 巢式 PCR比 RT2PCR检测的

灵敏度至少提高 103 倍。Kittigula 等[30 ]在 RV的 VP7 上设计

引物 ,利用 RT2nest2PCR方法检测河流、生活污水中的 RV ,最

低可检测到 1167 PFU ,进而对 RT2nest2PCR的扩增产物进行序

列分析 ,所有的结果都符合 VP7的基因序列。与 ELISA方法

对比检测这些水样 ,阳性水样检出率大大提高。

为实现多种病毒 (或同种病毒不同血清型)的同时检测 ,

又发展了 RT 多重 PCR (RT2multiple2PCR)。该方法可同时

扩增多个目的基因 ,即可同时检测多组或不同血清型的 RV ,

具有节省时间 ,降低成本 ,提高检测效率等优点 ,而且减少了

操作步骤 ,降低了出现假阳性结果的机会。但与 RT2PCR相

比 ,该技术涉及多对引物 ,增加了错配扩增产物的机会 ,从而

会导致扩增效率降低 ,扩增体系中存在着竞争等问题。RT

多重 巢式 PCR (RT2multiple2nested2PCR)同时具有 RT 多重

PCR和 RT 巢式 PCR的优点 ,具有较高的灵敏性和多效性。

Gajardo等[31 ]利用基因片断 9 (VP7)上血清型特异的引物 ,可

以检测污水中 A组 1、2和 3血清型的 RV。

1996年美国 Applied Biosystems公司推出实时定量 PCR

(Real2time PCR)技术。该方法实现了 PCR从定性到定量质的

飞跃 ,且具有引物和探针的双重特异性 ,在全封闭的状态下实

现扩增及产物分析 ,结果相当稳定 ,可重复性好 ,同时还有效

减少了污染及对人体的危害 ,在大批量标本检测中能有效地

减少劳动量 ,成为分子生物学和分子诊断的重要技术平台 ,广

泛应用于环境样品中病原微生物的检测及研究中。Pang

等[32 ]利用 Real2time RT2PCR、RT2nested2PCR 和电子显微镜

(electron microsopy)这 3 种技术检测腹泻儿童粪便中的 RV。

结果表明 RT2real2time PCR方法比传统 RT2PCR及 RT 巢式

PCR提高了 102～104倍 ,而且检测时间缩短了 1倍。

313　基于基因探针技术检测水中轮状病毒

基因探针技术是通过特异寡核苷酸探针与待测基因序列

互补结合 ,利用探针上的标记物 ,产生放射性、发光、显色等杂

交结果以检测待测样品 ,具有很高的灵敏度和特异性。1987

年 ,Lin等[33 ]首次应用分别针对 RV的 11个基因片段的 cDNA

探针进行斑点杂交 ,发现针对基因 7、8、10、11的探针对于鉴

定 RV毒株最为可靠 ,而针对编码组特异性抗原 VP6 (基因 6)

和型特异性抗原 VP7(基因 9)的探针 ,可鉴定病毒株的亚组、

亚型。Broor 等[34 ]也以 cDNA 作为探针进行斑点杂交。与

ELISA、PAGE方法相比 ,cDNA探针杂交更为灵敏。
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但是以 cDNA作为探针进行检测需要检测较高浓度的

RV。由于水环境中 RV浓度很低 ,单纯利用基因探针技术并

不适于检测水中 RV。目前 ,基因探针技术主要与 PCR等技

术联用 ,用于对水中 RV进行定性、定量检测及分型研究。Al2
fieri等[35 ]使用生物素 272dATP等非放射性标记物标记探针。

该方法不仅具有很高的灵敏度和特异性 ,而且操作简单、快

速 ,无放射性污染 ,可能成为常规实验室检测方法。同时 ,还

利用多重的 RT2PCR和地高辛标记的寡核苷酸探针对培养的

人、猪和牛的 C组轮状病毒进行分型。这种方法对于研究感

染人和动物的轮状病毒有十分重要的意义。

314　基于核酸序列扩增技术检测水中轮状病毒

基于核酸序列扩增 ( Nucleic Acid Sequence2Based Amplifi2
cation ,NASBA)技术是一项以 RNA为模板的快速等温扩增技

术[36 ] ,特别适用于 RNA分子检测。其特点是整个扩增过程

在恒温条件 (41 ℃左右)下进行 ,不需要特殊 (如 PCR仪)控温

装置 ,大大避免了 PCR扩增过程中复杂的温度变化。该技术

扩增体系包括逆转录酶、RNA酶 H和 T7RNA聚合酶 ,以及 2

条特别设计的寡核苷酸引物。相对于 RT2PCR变性、复性、延

伸 3阶段不同温度循环扩增 ,NASBA扩增温度始终恒定在

41℃左右 ,污染的双链 DNA不能解链 ,从而不存在 DNA污染

问题 ,具有更高的特异性。另外 ,NASBA不仅省时 ,而且由于

RNA以 10的指数形式扩增 ,远高于以 2 n扩增的 DNA PCR ,从

而具有更高的灵敏度 [37 ,38 ]。

Tai等[39 ]用 NASBA方法扩增 RV的 RNA ,用电化学发光

法和脂质体条检测法检测扩增产物 ,并与 RT2PCR方法检测

的结果进行比较 ,结果显示 NASBA 方法的检测结果较好。

Jean等[40 ]利用多重 NASBA检测 HAV和 RV ,扩增后的产物经

琼脂糖电泳分析 ,并与微量滴定杂交检测系统和 RNA印迹试

验比较。结果发现 ,优化的 NASBA 至少可检测样本中 40

PFU/ mL的 RV和 400 PFU/ mL的 HAV。Jean等[41 ]还设计使用

了 NASBA2ELISA检测系统 ,用于 RV快速检测。根据型特异

性抗原 VP7基因序列设计引物 ,NASBA 技术扩增病毒 RNA ,

扩增产物与固定在微量滴定板上的特异性寡核苷酸探针杂

交 ,DNA2RNA杂交经过氧化物酶显色底物检测 ,可在 6 h内检

测去离子水中 012 PFU (4×101 PFU/ mL )和污水中 15 PFU ( 3

×103 PFU/ mL )的 RV。同时 ,该研究发现 ,NASBA2ELISA系统

中非靶 RNA或 DNA的存在 ,不会产生非特异性信号 ,进一步

证实该系统快速、简便 ,具有高度的特异性和灵敏度。

315　基于基因芯片技术检测水中轮状病毒

基因芯片又叫做 DNA 芯片、DNA 微阵列 (DNA microar2
ray) ,是指采用原位合成或合成后点样等方法 ,将大量基因探

针以大规模阵列的形式有序地固定于面积很小的固体介质

(玻片、硅片、聚丙烯酰胺凝胶、尼龙或硝化纤维膜等) 表面 ,

通过与标记后被检测基因的碱基序列杂交 ,再通过扫描系统

(如激光共焦扫描成像检测系统或电荷耦联摄影像机等) 检

测探针分子杂交信号 ,实现核酸序列分子识别。其原理来源

于 Southern提出的核酸杂交理论 ,传统的印迹杂交可以看做

是基因芯片的雏形。

基因芯片技术把 PCR技术的高度敏感性和核酸杂交的

高度选择性结合起来 ,具特异性好 ,通量高 ,平行性好和简便

快速等优点 ,在进行大批量筛选环境样品和对其进行分型研

究中有广泛应用。Chizhikov等 [42 ]用巢式 PCR和基因芯片技

术对 5种不同基因型的人轮状病毒 ( G1～G4 , G9)进行分型 ,

根据 VP7编码基因序列分别设计了 9条或 10条寡核苷酸探

针制备基因芯片 ,根据扩增产物同基因芯片杂交后产生信号

的有无和强弱对 RV进行分型。结果表明 ,该方法与传统的

分型方法检测结果一致 ; 但是与传统的 PCR分型方法相比 ,

又有很大进步。这是因为每种基因型选用多条探针 ,每株毒

株的血清型不是靠 1种特异性探针决定的 ,而是将阳性的杂

交信号数与均值相比较得到的。黄海燕等 [43 ,44 ]以表面带正

电荷的尼龙膜为基片 ,以地高辛标记上游引物 ,采用半巢式

PCR方法扩增 A、B和 C组 RV RNA保守区 ,通过膜芯片上探

针杂交和免疫显色反应 ,实现对 RV检测。结果表明 ,可检测

到 RV RNA的最低质量浓度为 10 - 9～10 - 12μg/ mL。

316　免疫技术与 PCR相结合检测水中轮状病毒

1992年 ,Sano[45 ]建立了一种检测微量抗原的高灵敏免疫

PCR技术 ( Immuno Polymerase Chain Reaction , I2PCR)。该技术

把抗原抗体反应的高特异性和 PCR反应的高敏感性结合起

来 ,旨在通过联级放大提高检测灵敏度 ,降低检测体系内抑制

剂的干扰 ,是迄今最敏感的病原微生物检测方法。目前国内

外报道该方法的敏感性一般比现行的 ELISA法高 102～104

倍。Adler等[46 ]利用 I2PCR方法 ,检测粪便中的轮状病毒 ,最

低可以检测到 100个病毒粒子/ mL ,比直接用 ELISA检测灵敏

度提高了 1 000倍。此技术在保证检测特异性和敏感性的同

时 ,简化了实验操作步骤和外源性污染 ,缩短了检测周期 ,在

饮用水应急及预警检测中具有广泛的应用前景。但与 Real2
time PCR等技术相比 ,Real2time Immuno2PCR仍处于发展阶段 ,

需进一步探索最佳反应条件 ,简化操作步骤 ,降低费用 ,并实

现标准化。

317　细胞培养与实时定量 RT2PCR相结合 ( ICC real2time

RT2PCR)检测水中轮状病毒

近年来 ,发展了一种细胞培养与 PCR相结合的方法 ( Inte2
grated Cell Culture2RT2PCR ,ICC2PCR) ,来快速检测水环境中具

有感染性的微量病毒。其原理是利用 PCR方法快速检测病

毒在宿主细胞内复制时产生的 mRNA ,来检测具有感染性的

病毒。这种方法不仅比单纯的细胞培养法和 RT2PCR方法都

要灵敏[47 ] ,同时还提供了水中病原微生物潜在感染效应等信

息 ,这对于评估水中病原微生物的健康风险极为重要。

Gwangpyo等[48 ]建立了水中感染性腺病毒的细胞培养法与 Re2
al2time RT2PCR结合的定量检测方法 ,培养 3 d后检测 ,最低可

以检测到 5 IU(infectious units)的腺病毒 ,而且通过检测氯消毒

和紫外消毒后水样中的腺病毒 ,证明这种方法只能检测到具

有感染性的腺病毒。该研究表明 ,利用 Real2time RT2PCR检测

病毒在细胞培养过程中产生的 mRNA是检测水环境和其他环

境样品中感染性病毒的快速、特异、敏感的方法。

ICC real2time RT2PCR结合了细胞培养法和 Real2time RT2
PCR方法的优点 ,对于检测和评价水环境中的病毒的水质安

全具有重要的意义。目前 ,已经有研究采用该方法来检测水

环境中的肠道病毒 [49 51 ]、腺病毒[49 52 ]和呼肠孤病毒[53 ]等。

4　结　论

水环境中轮状病毒检测技术朝着灵敏快速 ,操作简单 ,成

本低廉等方向发展。现代分子生物学技术以其灵敏度高 ,特

异性好 ,操作简单 ,能满足大量样品快速检测等优点 ,在水环
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境 RV快速检测中应用越来越广泛。其中荧光实时定量 PCR

(Real2time PCR)融合了 PCR技术核酸高效扩增 ,探针技术的

高特异性以及光谱技术的高敏感性和高精确定量的优点 ,使

其在分子诊断领域应用越来越普遍 ; 基因芯片技术则是为水

环境中病毒的诊断和检测提供了一个更为快速、高通量以及

高度自动化的技术平台 ,不仅可以同时检测大批量的样品 ,还

可以同时检测多种病源微生物 ,目前 ,在环境中的应用尚处于

研究阶段 ,其广泛应用将会推动检测技术飞跃发展。另外 ,免

疫技术与 Real2time PCR相结合 ,在保证检测特异性和敏感性

的同时 ,简化了实验操作步骤和外源性污染 ,缩短了检测周

期 ,在饮用水应急及预警检测中具有广泛的应用前景 ; 细胞

培养与 Real2time PCR相结合 ,不仅提高了检测的灵敏度 ,同时

还提供了水中病原微生物潜在的感染效应等信息 ,对于评估

饮用水中病原微生物公共健康风险是十分重要的。
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Research advances on the molecular detection
technologies of rotavirus in water environment

LI Dan , HE Miao , HU Xiu2hua , SHI Han2chang

( ESPC State Key Joint Laboratory , Department of Environmental Sci2
ence and Engineering , Tsinghua University , Beijing 100084 , China)

Abstract : Based on the introduction of recent research advances on

the rotavirus concentration method , extraction of nucleic acid and

molecular detection methods , this paper aims to introduce the au2
thors’review and synthesis on the research advances in this field. It

has also analyzed the development trends of the various effective bio2
logical detection technologies and the principles as well as the appli2
cations concerned. Due to its high sensitivity and specificity , PCR is

the most commonly employed molecular tool. With the development of

molecular technology , real2time PCR systems have enabled scientists

and technologists to monitor PCR products continuously during the ex2
ponential phase of quantification. Moreover , real2time PCR systems

are considerably less time2consuming than the previously developed

methods. In addition , microarrays represent an important advance in

molecular detection technologies , thus making it possible to do simul2
taneous detection of specifically labeled DNAs from various pathogenic

organisms on a small glass slide with thousands of surface immobilized

DNA probes. ICC2PCR , with the technique of cell culture and PCR

combined into one , is believed to be able to overcome the limitations

of cell culture and molecular technology. This method has not only

combined the speed and sensitivity of PCR with cultural viability as2
say to form a molecular detection method capable of isolating low lev2
els of infectious virus , but also tells the information of viruses’infec2
tivity , which is predominant for health risk assessment. In conclu2
sion , this paper also suggests that the molecular detection technolo2
gies of rotavirus should be developed into a better comprehensive

technology with simple operation and easy2going procedure , as well as

less time2consuming and more economic with higher sensitivity , so

that it can provide information on the infectivity , and so forth.

Key words : environmental engineering ; rotavirus ; rapid detection ;

molecular technology ; water environment
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